Nyheter — NAV, gemensam Svensk-Finsk-Dansk,
rutinavelsvardering 14 augusti 2012

Den senaste rutinkérningen i NAV for mjolkegenskaper, tillvaxt, fruktsamhet, exterior,
juverhalsa, dvriga sjukdomar, kalvningsférmaga, mjolkbarhet, lynne, éverlevnad, klévhélsa och
NTM genomférdes som planerat. NAV gjorde tre kdrningar per egenskapsgrupp:

Holstein med data fran: dansk Holstein, dansk rod Holstein, svensk Holstein, finsk Holstein,
finsk Ayrshire och finsk boskap.

Roda raser med data fran: dansk rod/RDM, svensk rod/SRB, finsk Ayrshire, finsk Holstein och
finsk boskap.

Jersey med data fran: dansk Jersey och svensk Jersey (endast avkastning och exterior).

Utsdkningsdatum
Datum for utstkning av data fran de nationella databaserna redovisas i tabell 1.

Tabell 1. Datum for utsokning av data fran de nationella databaserna

Egenskap Danmark Finland Sverige
Mjolkegenskaper 21.06.2012 13.06.2012 14.06.2012
Exterior, Mjolkbarhet, Lynne 28.06.2012 13.06.2012 18.06.2012
Fruktsamhet 26.06.2012 13.06.2012 18.06.2012

Juverhalsa och Ovrig

sjukdomsresistens 26.06.2012 13.06.2012 18.06.2012
Kalvningsformaga 26.06.2012 13.06.2012 18.06.2012
Overlevnad 26.06.2012 13.06.2012 18.06.2012
Tillvaxtegenskaper 26.06.2012 13.06.2012 20.06.2012
Klovhalsa 26.06.2012 13.06.2012 20.06.2012

Data till genomiska skattningar

Genotyper soktes ut fran den nordiska SNP-databasen den 13: e juli 2012. | de genomiska
skattningarna ingick information fran Interbull april 2012 samt nationell information enligt tabell
1.

Nyheter jamfort med senaste avelsvarderingen i NAV

Metoden for berakning av EDC har forbattrats for tjurar med séner i de nordiska landerna samt
i landerna som deltar i Eurogenomics. Forbattringen har en signifikant effekt for ett fatal
Holsteintjurar med manga soner i landerna i Eurogenomics. Effekten ar storst for
exteribregenskapen Ben

Definitionen av fantomgrupper i prodeduren for blending (sammanvéagning av avelsvarden
baserade pa fenotypisk och genomisk information ) har modifierats for att mojliggora blending
aven for kor med egna uppgifter. Antalet fantomgrupper ar minskat till tva. Férandringen har
valdigt liten effekt pa kandidatdjuren.

Genomiska skattningar inkluderas for klovhalsa for forsta gangen for RDC och Holstein.
Antalet tjurar i referenspopulationen ar ca 2000 per ras, vilket ar avsevart farre an for dvriga
egenskaper. Pa grund av den relativt lilla referenspopulationen sa ar 6kningen i sakerhet
genom att inkludera genomisk information begransad. For Jersey sa ar antalet referenstjurar
for lagt for genomiska skattningar for klévhalsa.



For genotypade kor sa vags nu genomisk information samman med fenotypisk information for
de kor som har egna registreringar. Det innebar att for avkastningsegenskaper,
exterioregenskaper, juverhalsa, mjolkbarhet och lynne sa erséatter GEBV nu EBV som det
officiella avelsvardet for genotypade kor. For kvigor och alla andra egenskaper for kor sa har
fenotypisk och genomisk information kombinerats sedan maj 2011. Den genomiska
informationen okar sakerheten signifikant foér avkastning, exterior, juverhélsa, mjélkbarhet och
lynne for genotypade kor vilket resulterar i en signifikant omrangering i EBVs for dessa
egenskapsgrupper (se tabell 2-5). Forandringarna ar storst for Holsteinkor och minst for
Jersey, vilket reflekterar att den genomiska informationen ar sakrast for Holstein och minst
saker for Jersey. Vidare sa ar GEBV for genotypade kor i genomsnitt 1-3 indexenheter lagre
an tidigare EBV for dessa kor. Minskningen beror pa att genotypade kor ofta ar fran
tjurmoderkategorien och manga studier visar pa problem med 6verskattning av avelsvarden for
denna kategori.

Tabell 2. Korrelationer mellan maj EBV och augusti GEBV for genotypade kor med fodelsear
2007-2009

Holstein RDC Jersey
Avkastning 0.86 0.91 0.94
Kropp 0.85 0.84 0.89
Ben 0.79 0.80 0.87
Juver 0.76 0.86 0.94
Juverhélsa 0.77 0.85 0.86
Mjolkbarhet 0.72 0.88 0.93
Lynne 0.77 0.82 0.94

Tabell 3. Fordelning av forandringar i EBVs for genotypade Holsteinkor med fodelsear 2007-
2009, %

Forandring | Avkastning | Juverhélsa | Kropp | Juver Ben Mjolkbarhet | Lynne
index
<=-10 2.4 1.7 4.8 6.6 2.8 10.1 3.3
-8to0 -9 5.1 3.6 5.3 5.5 3.9 7.4 3.0
-6 to -7 8.8 7.0 8.1 7.7 4.9 7.8 6.3
-4to -5 14.7 10.7 104 | 10.2 6.0 8.8 9.2
-2to -3 18.4 15.9 169 | 124 10.7 10.9 14.8
-1to 1 24.7 22.2 241 | 204 18.1 154 21.0
2to 3 11.8 14.7 12.0 | 12.6 14.5 10.6 14.2
4t0 5 7.3 11.0 9.4 8.6 11.4 8.6 10.2
6to7 4.0 6.9 5.3 6.6 10.5 7.9 9.8
8to 9 1.8 3.9 2.3 4.0 6.7 4.7 3.9
>=10 1.0 2.7 1.4 5.3 10.4 7.7 4.2
Number 1735 1733 1321 | 1321 1321 973 1321




Tabell 4. Fordelning av forandringar i EBVs for genotypade RDC kor med fodelsear 2007-

2009, %
Forandring | Avkastning | Juverhdalsa | Kropp | Juver | Ben | Mjolkbarhet Lynne
index
<=-10 0.3 0.4 1.5 0.7 | 3.6 3.1 1.5
-810 -9 1.4 1.4 1.6 24 | 3.3 3.6 3.3
-6to -7 8.3 5.8 5.2 50 | 6.8 8.3 5.9
-4t0 -5 17.7 10.3 122 | 12.7 | 9.9 9.6 13.0
-2t0 -3 26.8 14.5 21.8 | 20.0 | 15.0 16.1 20.0
-1tol 30.0 32.7 30.1 | 35.0 |23.7 21.3 28.5
2to 3 11.1 17.0 13.3 | 146 | 11.9 16.1 11.7
4to 5 3.1 10.5 9.4 6.5 |13.7 10.0 9.6
6to7 1.0 45 3.4 1.8 | 7.2 7.3 5.0
8to 9 0.3 1.9 1.1 1.3 | 2.6 2.9 0.7
>=10 0.1 1.0 0.3 00 | 2.4 1.7 1.0
Number 736 736 615 | 615 | 615 521 615

Tabell 5. Férdelning av forandringar i EBVs for genotypade Jersey kor med fodelsear 2007-

2009, %
Forandring | Avkastning | Juverhalsa | Kropp | Juver | Ben | Mjolkbarhet Lynne
index
<=-10 0.0 0.0 1.6 04 | 0.4 0.0 0.0
-810 -9 0.0 2.9 3.1 19 | 1.2 2.0 1.3
-6to -7 2.3 4.2 7.8 39 | 47 3.4 3.4
-4 10 -5 10.7 12.0 14.0 | 125 | 125 12.7 8.1
-2t0 -3 25.3 19.2 16.7 | 23.3 | 18.7 14.7 10.3
-1to1 43.8 36.4 29.2 | 37.0 |33.9 31.9 36.3
2to 3 11.7 15.3 15.2 | 14.4 |14.4 17.6 19.7
4to0 5 4.2 6.8 7.4 54 | 8.6 9.8 12.8
6to7 1.9 2.6 4.3 1.2 | 3.9 4.4 5.1
8109 0.0 0.3 0.8 00 | 1.6 2.9 3.0
>=10 0.0 0.3 0.0 0.0 | 0.4 0.5 0.0
Number 308 308 257 | 257 | 257 204 234

Genetisk bas

Avelsvarden for tjurar och kor &r jamférda mot samma kobas. Vid denna kérning ar kobasen
(medelavelsvarde=100) kor fodda fran 14:e augusti 2007 till 14:e augusti 2009.

Genomiska avelsvéarden (GEBV)
Genomiska avelsvarden kombinerar genomisk och fenotypisk information. Genomiska
avelsvarden skattas for alla ingdende delindex i NTM, for enskilda exteriéregenskaper, och
NTM. | tabell 6 beskrivs hur olika kategorier av genotypade djur hanteras i avelsvéarderingen.
Alla icke-typade djur far traditionella avelsvarden (EBV).

Tabell 6. Publicering av genomiska avelsvarden (GEBV) for olika djurkategorier i
avelsvarderingen




Djurkategori Status Publicerat avelsvarde

Icke- Utslagen Inget
avkommeprovade | Semintjurar med nordiskt GEBV vid minimum 20 manaders
tjurar stamboksnummer alder vid publiceringsdatum
Semintjurar med nordisk EBV
Genotypade avkommeprévning
handjur 5 e - P :
J Avkommeprovade Utlandska semintjurar I.B I?Bv_for samtliga |nternat|one!_lt
i med nordiskt tillgangliga egenskaper. GEBV fér
jurar
stamboksnummer och egenskaper med enbart
utlandsk harstamningsinformation
avkommeprévning
Genotypade . GEBV
hondjur Kvigor & kor

EBV = Traditionellt skattat avelsvarde baserat enbart pa fenotypiska data
IB EBV = Interbull-avelsvarde baserat enbart pa fenotypiska data

GEBV = Genomiskt forstarkt avelsvarde baserat pa fenotypiska data och genomisk information

For djur som har ett GEBV publiceras det som officiellt index istéllet for det traditionellt berdknade
avelsvéardet (EBV).

Sakerhet

Séakerheten pa genomiska avelsvarden varierar mellan egenskaper och raser. Tabell 7 ger en
generell bild av s&kerheten fér genomiska avelsvarden nar genomisk och fenotypisk
information vags samman i GEBV..

Tabell 3. Sakerheten for genomiska avelsvarden
Ras Séakerhet
Holstein | 0,40-0,50
RDC 0,30-0,40
Jersey 0,20-0,30

Publicering av NTM f6r nordiska och utlandska tjurar

En tjur far ett officiellt NTM nar tjuren har officiella avelsvarden (NAV EBV eller internationellt
EBV) for avkastning, exterior och juverhalsa. Med officiella menas for NAV EBVs att de haller
for NAV’s gransvarden, och for internationella avelsvarden (IB EBVS) att Interbull beraknar
EBVs for den enskilda tjuren. Foér egenskaper utan officiella avelsvarden (NAV EBYV eller IB
EBV) redovisas harstamningsindex berdknat av NAV. Avelsvardena anvands i féljande
prioriteringsordning: NAV EBV, IB EBV och harstamningsindex.

For tjurar med nordiskt stamboksnummer f6ljer berakningen av harstamningsindex principerna
som finns beskrivna i rutininformationen fran oktober 2008. For utlandska tjurar utan nordiskt
stamboksnummer beréknas hérstamningsindex som Yx(fars avelsvarde -100) + Ya(morfars
avelsvarde — 100) + 100. Om far eller morfar inte har officiella NAV-avelsvarden anvands 100.

Frekvens och datum for rutinkdrningar

NAV genomfor fyra rutinavelsvarderingar per ar for samtliga egenskaper som inkluderar all
fenotypisk data. | tabell 8 redovisas publiceringsdatum fér NAV- och Interbullresultat 2012.
NAV genomfor fyra extra genomiska avelsvarderingar for att fa GEBV baserat pa senaste
informationen for samtliga genotypade tjurkalvar och hondjur. De extra publiceringarna av
GEBYV for hondjur via de nationella databaserna ager rum den 15:e mars, 15:e juni, 15:e
september och 15:e december.



Tabell 8. NAV- och Interbullresultatens publiceringsdatum under 2012. Datum i fet stil betyder
att NAV levererar data till Interbull fér internationella avelsvéarderingen

2012
Ménad | NAV | INTERBULL
Januari 2012
Februari 2012 | 2
Mars 2012
April 2012 3
Maj 2012 | 2
Augusti 2012 | 14 14
September 2012
Oktober 2012
November 2012 2
December 2012 4

Ytterligare information om den gemensamma nordiska avelsvarderingen hittar du har:

Generellt om NAV: www.nordicebv.info
Kontaktperson: Gert Pedersen Aamand, tel. +45 87405288, gap@vfl.dk

Danmark: www.landscentret.dk/nav
Kontaktperson: Ulrik Sander Nielsen, Dansk Kveaeg, tel. +45 87405289, usn@vfl.dk

Sverige: www.sweebv.info, , www.svenskmjolk.se
Kontaktperson: Jan-Ake Eriksson, Svensk Mjolk, tel. +46 87905867, jan-
ake.eriksson@svenskmjolk.se

Finland: www.faba.fi
Kontaktperson: Jukka P6s6, FABA, tel. +35 8207472071, jukka.poso@faba.fi


http://www.nordicebv.info/
http://www.landscentret.dk/nav
http://www.svenskmjolk.se/
http://www.faba.fi/

