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Utveckling av avelsvardering och avelsurval som baseras helt eller delvis p& genomisk information ar fortfa-
rande det hetaste &mnet inom notkreatursaveln varlden 6ver. En hel del fokus laggs aven pé att utveckla och
forbattra berakningarna av traditionella avelsvarden fér nya och befintliga egenskaper. Dessa var intrycken
fran den arliga Interbullkonferensen som hélls i Cork, Irland i slutet av maj.

Avelsvardering som baseras aven pa genomisk information tillampas idag i manga lander. Idag ar det stort
fokus varlden over pa att forbattra de befintliga metoderna. Samtidigt pagar i flertalet lander utveckling och
forbattring av den traditionella avelsvarderingen (utan genomisk information), speciellt fér halsoegenskaper.

Pa gang inom genomisk avelsvardering

De flesta lander som idag har en avelsvardering som inkluderar genomisk information utfér detta enligt en
tva-stegs-metod. Det &r i det senare steget som genomiskt forstarkta avelsvarden (GEBV) beraknas genom
att vaga samman traditionella avelsvarden (baserade pa fenotypiska observationer som till exempel avkast-
ning eller exterior fran dattrar eller slaktingar) med genomiska avelsvarden (baserade enbart pA DNA inform-
ation). Manga lander arbetar emellertid med att utveckla metoder for att inkludera all information, det vill
sdga bade fenotypisk och genomisk, i ett och samma steg. Detta har manga fordelar; framforallt att saker-
heten pa avelsvardena kommer att 6ka d& data anvands pa ett mer optimalt sétt.

Pa internationell niva planerar Interbull Centre att berakna och publicera internationella GEBV for fler tjurar
under varen 2013. Idag jamfors endast avkommeprovade tjurar, det vill siga de med avelsvarden som base-
ras pa dotterinformation. Men framdver kommer dven ungtjurar utan dotterinformation men med officiella
GEBYV att inga i den internationella jamforelsen.

Hittills &r det framst unga tjurkalvar som har testats genomiskt. | framtiden, till foljd av sankta priser pa ge-
nomiska test, kommer fler hondjur med stérsta sannolikhet att testas. Avelsframsteget kan da forbattras for
de beséttningar som utnyttjar mojligheten att pa ett sakrare satt hitta de genetiskt basta korna och rekrytera
efter dessa. For rasens basta ar det ocksa en fordel om fler hondjur testas genomiskt eftersom dessa indivi-
der da kan inga i den sa kallade referensgruppen vilket kar sakerheten pa genomiska avelsvarden, speciellt
for mindre raser.

Pa konferensen presenterade australiensiska forskare sina erfarenheter med genomiska tester av hondjur i
stor skala. De uppvisade goda resultat genom att inkludera de genotypade hondjuren i referensgruppen. Fler
lander sasom Irland och Frankrike ar ocksa pa god véag att testa hondjur i stor skala.

Nya egenskaper for avelsvardering

Utover genomisk avelsvardering pagéar framsteg inom den traditionella avelsvarderingen. Manga lander har
inte kommit lika 1Angt som de nordiska nar det galler att anvanda information fran framfor allt halsoegen-
skaper. Detta eftersom de tidigare saknat system for att hantera denna information. Att fler ekonomiskt vik-
tiga egenskaper avelsvarderas i fler lander ar en stor fordel for bade kor och mjolkforetagare. En forbattring
av den traditionella avelvarderingen mojliggor ockséa forbattrad sakerhet pa de genomiska avelsvardena.

Ett par lander har nu borjat anvanda data fran sjukdomsdiagnoser. Ett exempel ar Frankrike som introduce-
rade ett mastitindex under histen 2011. | Kanada och Storbritannien pagar ocksa forskning for att kunna
berdkna avelsvarden baserade pa lantbrukarens rapportering av juversjukdom. | Kanada planerar man att



infora ett officiellt mastitindex under 2013. Utmaningen for dessa och manga andra lander ar fortfarande att
fa tillrackligt mycket data av hog kvalitet.

For ovrigt s& presenterades under konferensen forskningsresultat och planer for att publicera forbattrade
avelsvarden for fruktsamhet (Storbritannien), kalvningsegenskaper (Tyskland) och avkastning (Irland). Re-
sultat for nya egenskaper av intresse for avelsvardering presenterades ocksa som till exempel fettsyresam-
mansattning i mjélk (Belgien) och kalvéverlevnad under uppfédningsperioden (Holland). Det hollandska in-
dexet for kalvéverlevnad ar likt det som studerats i Danmark. De danska resultaten presenterades i férra
numret av Avelsnytt. Slutligen sa presenterades dven danska resultat for mjélkbarhet och juverexteriér base-
rat pa data fran mjolkrobotar.

ICAR och Interbull

ICAR &r den internationella organisation som ansvarar fér standards och riktlinjer for registrering av djur och
deras prestationer. Till exempel sétter ICAR upp standards fér mjolkmatningsutrustning och tester samt
godkanner olika elektroniska éronmarken. ICAR har medlemmar 6ver hela varlden.

ICAR har underkommittéer for matningsutrustning, djuridentifikation, mjolkanalyser och Interbull, som &r den
organisation som utfor avelsvardering av mjolkrastjurar dver landsgrénser. Interbull Centre &r placerat i
Uppsala. Foérutom att ansvara for internationella avelsvarderingen for mjolkraser s& ordnar Interbull en arlig
konferens dar forskare och branschfolk utbyter erfarenheter inom avelsvardering.

De nordiska landerna &r medlemmar och aktiva i det internationella samarbetet inom bade ICAR och Inter-
bull.

OBS! Om ni vill for svenska delen av Avelsnytt kan ni f& publicera en kort text om att en ny genomisk be-
stallningsrutin &r pa gang och kommer inforas under hosten. Antingen tar ni nedanstadende beskrivning som
aven kommer inforas i den katalog som delas ut pa D&U-konferensen i augusti, dar nagra hundra radgivare
och veterinérer deltar. Eller sa kortar ni den, eller tar inget alls. Vi kommer ju att fa skriva mer om hur man
gor etc néar den tas i bruk under hosten. Detta ar bara info att det snart infors.

Ifall ni lagger in ngt av det i svenska delen, sa ar det kanske lampligt att i en liten ruta p& denna sida som
handlar en del om genomiska tester av hondjur internationellt sett, satter en liten ruta — |&s mer...

Genomiska avelsvarden forbattrar din besattning — snart lanseras Svensk Mjdlks bestallningsrutin

En effektiv och séaker bestéllningsrutin for berdakning av genomiska avelsvarden kommer att introduceras av
Svensk Mjolk under hésten 2012. F6r de som har behdrighet kommer rutinen att finnas tillgéanglig under Mina
Tjanster pa Svensk Mjélks hemsida. Enskilda lantbrukare kan bestélla genomiska avelsvarden for hondjur
antingen direkt eller via sin Husdjursfoérening.

Genomiska avelsvarden har pa kort tid blivit ett viktigt inslag i avelsarbetet bade pa besattnings- och
populationsnivd. De genomiska avelsvardena ger mojlighet att 6ka takten p& avelsframsteget i och med att
man tidigt, sa snart kalven ar fodd, far ett sakrare matt pa djurets genetiska forméaga &n vad de traditionella
harstamningsindexen ger. Avelsforetag varlden dver valjer redan ut kalvar som ska bli framtida semintjurar
med hjalp av genomiska avelsvarden. Hondjur kan idag bli lika sékert testade som de handjur
avelsforetagen satter in i semin som genomiskt testade ungtjurar.




Fordelar med den nya bestallningsrutinen for genomiska avelsvarden:

e Saker — garanterar att djur som lantbrukaren dnskar provta finns med i den svenska kodatabasen
vilket ar en forutsattning for att fA genomiska avelsvarden beraknade.

e Effektiv — enkel och anvandarvanlig med ett betalningssystem som skots tillsammans med vara
Ovriga tjanster.

e Forbattrar besattningens avelsarbete — genomiska avelsvarden p& hondjur innebar att man sakrare
kan rangordna sina hondjur baserat pa genetiska formaga vilket ar viktigt vid rekrytering och
forséaljning samt om vill spola unikt bra hondijur.

Mer information om bestéllningsrutinen och hur man anvander den kommer under hosten.



