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De yngste genomisk testede tyre falder generelt mere end forventet i perioden, fra de er anvendt, til de far
malkende dgtre. Det er ogsd observeret, at nogle tyre aendrer sig meget, ndr de far mange dgtre.
Metoderne, som anvendes til avisvaerdivurdering, kan fremover hdndtere disse udfordringer. Den
veesentligste effekt af forbedringerne er, at de yngste tyre har lavere avisveerdier end tidligere. Den
indbyrdes rangering af de unge tyre er dog uaendret, og det er stadig mere optimalt at bruge unge genomisk
testede tyre end afprgvede tyre.

Beregningen af avisvaerdital med genomisk information bliver Ipbende forbedret, og i november 2016
introduceres to store forbedringer. Dette vil fgre til stgrre sendringer, men hovedbudskabet er stadig, at
det er den bedste strategi at bruge unge genomisk testede tyre intensivt.

Justering af avisvaerdital for unge insemineringstyre
Analyser har vist, at avlsvaerditallene for de unge genomisk testede tyre uden dgtre var for hgje. Denne
overvurdering er stgrst for de yngste tyre og mindst for tyre, der er teet pa at have malkende dgtre.

Problemet er Igst ved at forbedre den metode, der anvendes til at justere avisvaerditallenes variation pa
tvaers af ar. Effekten af aendringen er illustreret for NTM hos de rgde racer i figur 1. Den viser, at tyre fgdt i
arene 2012-2014 falder mindre end tyre fgdt i 2015.
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Figur 1. lllustration af effekten af at justere den avlsmaessige udvikling

Overvurderingen er justeret for alle indeks i NTM. Faldet i ydelsesindekset er mellem 2,6-3,0 indeksenheder
pa tveers af malkeracer. For holdbarhed har den veaeret pa 6,6 indeksenheder hos Holstein og 3
indeksenheder hos rgde racer. Generelt er overvurderingen pa 0-2 indeksenheder for de gvrige indekser i
NTM. Da genomisk testede tyre generelt har hgje avlsvaerdital for de fleste egenskaber, betyder det, at
overvurderingen er stgrst for NTM. For tyre fgdt i 2015 er den 4,7 indeksenheder for Holstein, 4,3 for rgde
racer og 2,5 for Jersey tyre. Tilsvarende fald vil ses for genomisk testede kvier.

Stadig en god ide at bruge ungtyre



Avlsveerditallene for de yngste tyre falder, og dermed er forskellen mellem afprgvede tyre og de genomisk
testede tyre mindre end tidligere. Det er dog vigtigt at understrege, at de yngste tyre stadig er bedre end
afprgvede tyre, og at de avlsmaessigt bedste tyre ogsa er blevet valgt tidligere. Kvaegbrugerne skal stadig
bruge unge tyre for at maksimere den avismaessige fremgang i deres besaetning.

Mere jevne andringer nar sikkerheden stiger

Det er ogsa fundet, at avisveerdital for nogle tyre sendrer sig mere end forventet, nar registreringer fra
mange dgtre indgar. Dette skyldes, at det har vist sig, at vaegten pa genomisk information var for hgj.
Effekten var, at tyre med positiv genomisk information for en bestemt egenskab i nogle tilfelde havde
avisvaerdier, der var for hgje, nar de havde et stort antal dgtre. Omvendt havde nogle tyre, med negativ
genomisk information for en bestemt egenskab, i nogle tilfeelde avlsvaerdital, der var for lave, nar
registreringer fra et stort antal dgtre indgik. For at handtere dette er veegten pa genomisk information
reducere svagt, og mere vaegt er lagt pa registreringer fra dgtre. Som en konsekvens af den sendrede
metode ses en mere jeevn udvikling i avlsveerdital fra en tyr kun har genomisk information til den far mange
dgtre.

Zndring af metode sker for alle egenskaber og hos alle racer. En tilsvarende effekt, som hos tyrene, ses for
kger for de egenskaber, hvor kger indgar i referencegruppen (ydelse, eksterigr og yversundhed).

Pa tveers racer er sammenhangen mellem tidligere avisveerdital og de nuveerende meget hgj for bade
hundyr (0,98) og unge tyre (0,95).



