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Den senaste avelsvarderingen i rutin i NAV-samarbetet agde rum for Holstein, RDC och
Jersey for mjolkproduktionsegenskaper, fruktsamhet, exterior, juverhélsa, 6vrig hélsa,
kalvningsegenskaper, mjolkbarhet, temperament, tillvaxt, éverlevnad, ungdjurséverlevnad,
klovhélsa och NTM enligt plan.

Tre korningar per egenskapsgrupp utférdes:

Holstein med data fran: dansk Holstein, dansk rod Holstein, svensk Holstein, finsk Holstein,
finsk Ayrshire och finsk boskap (de tva sistnamnda raserna for att 6ka forbindelserna) .

Roda raser med data fran: dansk rod/RDM, svensk rod/SRB, finsk Ayrshire, finsk Holstein
och finsk boskap (de tva sistnamnda raserna for att oka forbindelserna).

Jersey med data fran: dansk Jersey, svensk Jersey och finsk Jersey.

Utsdkningsdatum
Datum for utstkning av data fran de nationella databaserna redovisas i tabell 1.

Tabell 1. Datum for utsokning av data fran de nationella databaserna

Egenskap Danmark Finland Sverige
Mjolkegenskaper 20171219 20171012 20171207
Exterior, Mjolkbarhet, Lynne 20171218 20171012 20171213
Honlig fruktsamhet 20171218 20171012 20171208
ifu‘{(%rgﬁ]':f‘eggt‘eg‘s’“g 20171218 20171012 20171208
Kalvningsformaga 20171218 20171012 20171208
Overlevnad 20171218 20171012 20171208
Tillvaxtegenskaper 20171218 20171012 20171208
Klovhalsa 20171218 20171012 20171208
Ungdjursoverlevnad 20171218 20171012 20171208

Data till genomiska skattningar
Genotyper soktes ut fran den nordiska SNP-databasen den 11 januari 2018. Interbull-resultat
fran december 2017.

Nyheter i samband med avelsvarderingen

Genomiska avelsvarderingen
o Genomiskt forstarkta avelsvarden for Jersey klovhalsa
o Kor ar inkluderade i referenspopulationen for fruktsamhetsegenskaper,
kalvningsegenskaper, klovhalsa, dvrig halsa och livslangd



e Procedurerna for deregressering har forbattrats. Traditionellt berdknade avelsvardena
deregresseras for att inga i genomiska skattningarna.

Traditionella avelsvarderingen
Inga forandringar

Hondjur i referenspopulationen

Avelsvarderingen, publicerad februari 2018, forbattrades for kalvningsegenskaper,
fruktsamhet, dvrig halsa, klévhalsa och livslangd genom att inkludera hondjur i
referenspopulationen. Atgarden har storst effekt fér egenskaper med relativt fa tjurar i
referenspopulationen, exempelvis kldvhélsa och 6vrig halsa.

Tabell 2. Referenspopulationerna februari 2018

Referenspopulation
Tjurar Kord
Holstein 35,800 31,600
RDC 8’900b) 33,500
Jersey 2,630C) 18,200

a) Inkluderar avkommeprévade tjurar fran NLD, FRA, DEU, ESP, POL
b) Inkluderar avkommeprévade tjurar fran NOR

c) Inkluderar avkommeprévade tjurar fran USA

d) Kor med fenotypinformation

Den egenskap som aterstar att inkludera hondjur i referenspopulationen for &ar
ungdjurséverlevnad.

Storst fordndring for ovrig hdlsa och klovhalsa

Effekten av att lagga till kor i referenspopulationen beror pa mangden tidigare information.
Egenskaper med minst information baserad pa enbart tjurar ar klévhalsa och 6vrig halsa.
Storst forandring ses darfor i avelsvarden for kvigor och unga semintjurar.

| tabellerna 3-5 redovisas forandringarna i avelsvarden for semintjurar fédda 2015-2016.
Liknande resultat ses for genomiskt skattade kvigor.

Tabell 3.
Frekvens (%) forandringar i avelsvarden i januari 2018 och februari 2018.
172 Holsteintjurar fodda 2015-2016

Forandring Fruktsamhet | Kalvnings- | Kalvnings- Klov- Ovrig Livslangd | NTM
(indexenheter) index index F halsa halsa

maternell
Mindre &n 3 57 88 72 58 75 95 83
3-5 36 12 22 33 23 5 17
Mer &n 5 7 0 6 9 2 0 0




Tabell 4.

Frekvens (%) forandringar i avelsvarden i januari 2018 och februari 2018.

197 RDCtjurar fédda 2015-2016

Férandring Fruktsamhet | Kalvnings- | Kalvnings- | Klov- Ovrig Livslangd | NTM
(indexenheter) index index F halsa halsa
maternell
Mindre &n 3 66 42 58 32 66 57 62
3-5 31 39 30 30 31 40 31
Mer &n 5 3 19 12 28 3 3 7
Tabell 5.
Frekvens (%) forandringar i avelsvarden i januari 2018 och februari 2018.
84 Jerseytjurar fédda 2015-2016
Forandring Fruktsamhet | Kalvnings- | Kalvnings- Klov- Ovrig Livslangd | NTM
(indexenheter) index index F héalsa® halsa
maternell
Mindre &n 3 58 39 51 37 55 57 58
3-5 39 35 31 33 33 39 36
Mer an 5 3 26 18 30 12 4 2

a) Januariavelsvardet var ett harstamningsindex

Forandringarna redovisade i tabellerna 3-5 kan forklaras av dels inkluderandet av kor i
referenspopulationen dels av nya fenotypdata for 3 manader.

Forbattrad deregressering av genomiska avelsvarden for mjolkindex

Den forbattrade proceduren for deregressering orsakade en minskning av mjélkindex med ca
2 indexenheter.

Genomiska avelsviarden for klovhilsa for Jersey

Genomisk avelsvardering for klovhalsa introducerades for Jersey. Det innebér att det
traditionella harstamningsindexet i NTM fér genomiskt analyserade ungdjur ersatts med
genomiskt avelsvarde.

Sakerheter

Inom Nav har det undersokts effekten av att lagga till kor i referenspopulationen pa
sékerheterna i valideringen och i de publicerade sakerheterna (sdkerheten i modellen).
Bada sakerheterna okar markbart.

| tabell 6 redovisas de publicerade sékerheterna. Modellsdkerheterna ar héga och tenderar
att overvardera den verkliga s&kerhetsokningen av att addera kor i referenspopulationen for
lagarvbarhetsegenskaperna. Detta kommer att utredas vidare.



Tabell 6 Okning av medelmodellsékerheterna fran januari 2018 till februari 2018. 172
Holsteintjurar, 197 RDCtjurar och 84 Jerseytjurar fédda 2015-2016

Kalvnings- . o
.V ng Kalvnings- Klov- Ovrig -
Fruktsamhet index ) R B Livslangd
index F halsa @ halsa
maternell
. Jan 18 0.62 0.67 0.76 0.48 0.51 0.65
Holstein
Feb 18 0.74 0.71 0.79 0.59 0.62 0.69
RDC Jan 18 0.43 0.45 0.60 0.34 0.38 0.38
Feb 18 0.61 0.56 0.68 0.52 0.52 0.51
Jan 18 0.50 0.25 0.44 - 0.32 0.37
Jersey
Feb 18 0.56 0.43 0.62 0.46 0.46 0.45

a) Januariavelsvardet var ett traditionellt harstamningsindex fér Jersey
Publicering av GEBV

GEBYV publiceras manadsvis for tjurar och kor. Nordisk fenotypinformation uppdateras 4 ggr
per (februari, maj, augusti och november), vilket innebar att den nordiska informationen som
anvands i referenspopulationen for genomisk avelsvardering uppdateras 4 ggr per ar.
GEBYV for tjurar och kor ar vid denna avelsvardering uttryckt pd samma genetiska bas som
avelsvarderingen i november, kor fédda 2013-02-06 — 2015-02-06.

Publicering av NTM for Nordiska och importerade tjurar

NTM publiceras om tjuren har officiella EBV (NAV (G)EBV eller internationellt (G)EBV
beréknat av Interbull) for Mjolkegenskaper, Juverhédlsa och Exteribregenskaper. NAV EBV
blir officiellt om given sakerhet ar uppnadd och for internationell EBV (Interbullberéknade
EBV) att Interbull EBV finns fér enskilda tjuren.

NAV-harstamningsindex beraknas om NAV (G)EBYV eller Interbull (G)EBV saknas.

Berakningen av NAV harstamningsindex ar beskrivet i nyhetsbrevet oktober 2008
information om rutinavelsvardering. Importtjurar med nordiskt stamboksnummer far
harstamningsindex enligt ¥2(EBVfar-100) +1/4(EBVmorfar-100) +100. Om EBVfar eller
EBVmorfar inte ar officiellt anvands 100.

Officiella GEBV for semintjurar anvanda i Danmark, Finland eller Sverige publiceras pa
NAV Bull Search

Sidan nas via www.sweebv.info Valj NAVET i vanstermenyn eller

via NAV http://www.nordicebv.info eller via vxa.se

Importtjurar registrerade for seminanvandning i Danmark, Finland eller Sverige far fran och
med 3 maj 2016 GEBYV for alla Interbull-egenskaper, men for att fA GEBV for klovhalsa,
ungdjurséverlevnad, ovrig sjukdomsresistens och kottindex kravs speciellt avtal.

Officiella NAV GEBYV fér importtjurar som inte ar anvanda i semin i Danmark, Finland
eller Sverige publiceras pa NAV homepage. Detta Excel-dokument inkluderar aven GEBV
for semintjurar anvanda i Danmark, Finland eller Sverige. Excel-dokumentet inkluderar



https://nordic.mloy.fi/navbull
http://www.nordicebv.info/genomic-evaluation/

semintjurar 10 manader till 5 ar gamla vid publiceringstidpunkten och &r i huvudsak avsett for
utlandska intressenter.

Interbull EBV/GEBYV publiceras pa NAV Interbull sida NAV Interbull Search. Fran och
med april 2016 publicerar inte NAV NTM baserat pA GMACE GEBYV, eftersom Interbull-
reglementet inte kraver att medlemslander beraknar samlat totalavelsvarde baserat pa
Interbull GEBV, och det ar inte heller vanligt att gora det internationellt.

Tidsplan for NAV-avelsvardering och Interbull internationell

avelsvirdering

NAV utfor 4 avelsvarderingar per ar inkluderande bade genomiska och fenotypiska data.

NAV utfor 8 extra genomiska avelsvarderingar och GEBV publiceras med senaste

informationen for genomiskt analyserade hondjur och tjurar. Fran och med 2015 publiceras

avelsvarderingsresultat forsta tisdagen i varje manad. | tabell 7 redovisas publiceringsdatum

for 2018.

Tabell 7. NAV och INTERBULL publiceringsdatum 2018. Avelsvéarden publicerade vid
fetstilade datum levereras aven till Interbull internationella avelsvardering

2018
NAV NAV
Ménad | GEBV/ | INTERBULL GEBVUPPDATERING
EBV
Januari 2018 4
Februari 2018 6
Mars 2018 6
April 2018 3 3
Maj 2018 2
Juni 2018 6
Juli 2018 3
Augusti 2018 7 7
September 2018 4
Oktober 2018 2
November 2018 6
December 2018 4 4

For mer information om NAV-gemensam svensk-dansk-finsk

avelsvirdering kontakta:
Generell information om Nordic Cattle Genetic Evaluation: www.nordicebv.info
Kontaktperson: Gert Pedersen Aamand, Ph. +45 87405288 gap@seges.dk,

Danmark: https://www.landbrugsinfo.dk
Kontaktperson: Ulrik Sander Nielsen, Seges, Cattle, Ph. +45 87405289, usn@seges.dk

Sverige: www.vxa.se
Kontakt person: Emma Carlén, Vaxa Sverige, Ph. +46 (0)10-471 06 14
Genetic.Evaluation@vxa.se

Finland: www.faba.fi
Kontaktperson: Jukka P6sd, Faba, Ph. +358-(0)207472071 jukka.poso@faba.fi
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